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Молекулярно цитогенетические и геномные технологии 
поиска генетической патологии 
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Микроделеции и 
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Хромосома 18, 
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Хромосома 15, 117 генов 

От 10 до 200 генов 
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[OMIM:118440] 
cholecystokinin 
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